
������������������������������������������������������������������������������������������
	
����������������������������������������������

������������������������
��������������
����������������

����������
�������������������������

���������������������������
�������������������������

������������

��������������������������������
������������������������
������	���
������

���������������������
�������������������������������������������� �������������

����������α�����������������������������������������������������
����������������������������������������������������

����
��������������
������������������

�������������

����������������������������������������
��������������������������������������

�����������������������
���������������������������

������������
������

����������� � ���������
�����������

�������������������������
������������������

��������������������
�����������������
������������������
�������

������������������������������������
�����������������������

��������������������������������������
�����������������������������

��������������������������������
���������������������

�������������������������������� ���������������������������������

�����������������������������������������Δ�����
���������������������������������

�����������������������������
����������������������������


���������������������
���������������������������������������� ��
��������������������������������������������Δ��

102

103

104

105

106

107

108

pCAT201 pCATMt
Plasmid

Tr
an

sf
or

m
at

io
n 

Ef
fic

ie
nc

y
[C

FU
/µ

g 
D

N
A]

���������������
��

�

���

�� ���

���
���

��


�������
���������

������������������������������������
������������������������������������

	����

	����

�������
���������

�������������������������������������
�������������������������������������

���������������

����
����
����

�������������
����������

���������������������������������������
��������������������������������������������

������������������������������������������
�������������������������


��
�
����

��������������¡������������������¢���������������������¢���������������¢���������������¡£¤�

�����	�����������������������������
��������	�������������������������


��������������������
�����������������������������������������������

������������������������������������� �����

�������	��������������������
�������������������������

�����������������

	���������������
�������

¥ 

�������������������������������

��������������������������¦����§����������������������������
�����������������������������������������������������

������������������������

���������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������� ���¨���� ����������������������������
	��������������������������
�������©ª���ª�����©ª������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������ �������������������������������������

��������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������������

����������������«���

������������������
��

�������

������������������������
��������������������������
���������������������������
���������������¨�������
���©��������������

����������������
��������������������������

©������������������������
�������������

������������
���

����������
¬�������������
������������

�����

����¨
�������
�����

���®�	

�����������������������������������������������������������
�����������������������������������������

�������������������������������������������������������������	����	��

102

103

104

105

106

107

108

E. coli DH5α C. necator H16
Plasmid source

Tr
an

sf
or

m
at

io
n 

ef
fic

ie
nc

y 
[C

FU
/µ

g 
D

N
A]

102

103

104

105

106

107

108

E. coli DH5α E. coli dam-/dcm- C. necator H16
Plasmid source

Tr
an

sf
or

m
at

io
n 

Ef
fic

ie
nc

y
[C

FU
/µ

g 
D

N
A]

����������������«������������������
�����¯���

�������������������������������������������

� ����������
�����������

102

103

104

105

106

107

108

pCAT201 pCATMt pCAT_par pMVRhaTr
an

sf
or

m
at

io
n 

Ef
fic

ie
nc

y 
[C

FU
/µ

g 
D

N
A]

Strain: wt Δwad

20

40

60

80

100

0 20 40 60
Generations

G
FP

 p
os

iti
ve

 (%
)

Strain: wt Δwad

����������������������
���������������
��������������������������������������
�����������������

��������������
�������������������������

�������������������
�����������

�������������
����������������������������
����������������������������

����������	����	�

¥

�����������������������
�����������������������������
����������
����������������

��������

�������������������������������������������
��������������������������������������

��������������������������� �������������
����������	����	����������������������������������

102

103

104

105

106

107

108

pCATMt

Tr
an

sf
or

m
at

io
n 

Ef
fic

ie
nc

y 
[C

FU
/µ

g 
D

N
A]

Strain: wt ΔRM

102

103

104

105

106

107

108

E. coli DH5α E. coli dam-/dcm-

Tr
an

sf
or

m
at

io
n 

Ef
fic

ie
nc

y 
[C

FU
/µ

g 
D

N
A]

Strain: wt ΔRM
Plasmid source

¯���������������������¥
���������������������

���������� ��������������������
����������������������������������
������������
	������������������

������������������Δ��
������������������������������
���������������������������

���������������

�������������
�������������������������������
������������������������¨��������
��������������������������������
���������������������	����	��

�������������������������������
�������������������������

¥


�����������������������

����������������«���

�������	���������	������������	����������������������������������������������������	�����������������������������������������������������������������
��������������
��������������������������������������������������������������������

����������¨
�
���¨���	�������������������

� ������������

��
���

�������

������
 ������

����������������������������������������������������°����§���������������
����������������������������������������������������±���������������������������������²��³®��

����������α�
�������������������

������������
	
�������������������

������������
	

����������α�
�������������������

������������
	
�������������������

��������������


